


详细日程安排 

作息时间：上午 9:00~12:30 上课、12:30~13:30 午餐、下午 13:30~17:00 上课。 

8 月 24 日：以群体和数量遗传学为主，内容包括群体结构估计，影响群体结构

的因素，表型数据方差分析和广义遗传力估计，遗传效应和遗传方差的分解，亲

属间的遗传相关和遗传交配设计，狭义遗传力估计，遗传进度估计，相关遗传进

度，选择指数，利用 Excel 进行简单的统计和遗传分析等内容。 

8 月 25 日：以连锁分析和遗传图谱构建为主，内容包括遗传学基本规律，两个

连锁座位之间的重组率估计，三个座位间的遗传干涉和遗传图距，大量标记的分

群和排序，利用 QTL IciMapping 软件估计重组率、构建连锁图谱、整合多条连

锁图谱等内容。 

8 月 26 日：以双亲群体加显性 QTL 作图为主，内容包括 QTL 作图的基本原理，

单标记 QTL 作图方法，简单区间作图方法，背景遗传变异控制的重要性，完备

区间作图方法，QTL 作图中的两类错误，不同 QTL 作图方法的比较，利用 QTL 

IciMapping 软件开展 QTL 作图研究、模拟遗传群体、比较不同方法的 QTL 检测

功效等内容。 

8 月 27 日：以双亲群体互作 QTL 作图和其它群体基因定位方法为主，内容包括

上位型互作 QTL 作图，QTL 与环境的互作分析，选择基因型分析，混合分离分

析，染色体片段置换系群体的 QTL 作图，关联分析，QTL 作图常见问题解析，

利用 QTL IciMapping 软件开展互作 QTL 作图研究等内容。 

8 月 28 日：上午以无性系物种的遗传分析方法为主，内容包括无性系遗传群体

的连锁分析、连锁图谱构建和基因定位方法；下午以育种模拟和育种设计为主，

内容包括植物育种方法和程序，植物育种过程的建模和模拟，不同育种方法的模

拟比较，已知基因信息的育种设计，利用 QuGene 和 QuLine 软件模拟育种过程

等内容；最后两个小时为自由讨论和交流，包括对培训班的意见和建议，研究过

程中遇到的遗传学和统计学问题等。 
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